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During the last decades, high-throughput techniques allowed for the extraction of a huge amount of data from biological systems, unveiling more of their underling complexity. Biological systems encompass a wide range of space and time scales, functioning according to flexible hierarchies of mechanisms making an intertwined and dynamic interplay of regulations. This becomes particularly evident in processes such as ontogenesis, where regulative assets change according to process context and timing, making structural phenotype and architectural complexities emerge from a single cell, through local interactions. The informa- tion collected from biological systems are naturally organized according to the functional levels composing the system itself. In systems biology, biological information often comes from overlapping but different scientific domains, each one having its own way of representing phenomena under study. That is, the dif- ferent parts of the system to be modelled may be described with different formalisms. For a model to have improved accuracy and capability for making a good knowledge base, it is good to comprise different sys- tem levels, suitably handling the relative formalisms. Models which are both multi-level and hybrid satisfy both these requirements, making a very useful tool in computational systems biology. This paper reviews some of the main contributions in this field.
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					simulazione ASN

					
				

				
					Il report seguente simula gli indicatori relativi alla propria produzione scientifica in relazione alle soglie ASN 2023-2025 del proprio SC/SSD. Si ricorda che il superamento dei valori soglia (almeno 2 su 3) è requisito necessario ma non sufficiente al conseguimento dell'abilitazione.
La simulazione si basa sui dati IRIS e sugli indicatori bibliometrici alla data indicata e non tiene conto di eventuali periodi di congedo obbligatorio, che in sede di domanda ASN danno diritto a incrementi percentuali dei valori. La simulazione può differire dall'esito di un’eventuale domanda ASN sia per errori di catalogazione e/o dati mancanti in IRIS, sia per la variabilità dei dati bibliometrici nel tempo. Si consideri che Anvur calcola i valori degli indicatori all'ultima data utile per la presentazione delle domande.

La presente simulazione è stata realizzata sulla base delle specifiche raccolte sul tavolo ER del Focus Group IRIS coordinato dall’Università di Modena e Reggio Emilia e delle regole riportate nel DM 589/2018 e allegata Tabella A. Cineca, l’Università di Modena e Reggio Emilia e il Focus Group IRIS non si assumono alcuna responsabilità in merito all’uso che il diretto interessato o terzi faranno della simulazione. Si specifica inoltre che la simulazione contiene calcoli effettuati con dati e algoritmi di pubblico dominio e deve quindi essere considerata come un mero ausilio al calcolo svolgibile manualmente o con strumenti equivalenti.
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